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RETE NGS – MICROBIOLOGIA

A partire dal 2022 (DGR n.35-6381 del 28/12/2022; DD A1400A del 3 febbraio 2023)

• Definizione aree di competenza

• Definizione aree di sviluppo NGS in microbiologia
• Virus, varianti e resistenza agli antivirali

• Resistenza antimicrobica, Microbiota e Tubercolosi

• Identificazione piattaforme NGS di riferimento 

• Definizione livelli di produttività e incrementi annui

• Circa 10 000 pazienti a fine 2024



RETE NGS – MICROBIOLOGIA



IRCCS Candiolo: Centro Unico Regionale 
sequenziamento SARS CoV-2:  6806 

sequenze depositate in I.Co.Gen

N. 16 Lab  SSR COVID

Amedeo di Savoia

Rete Piemontese Laboratori SSR COVID-19
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Strategie di sequenziamento ISS

Quick survey
Sequenziamento a 

flusso continuo

Campionamento su pazienti con 
manifestazioni cliniche gravi:

❑ricoveri in terapia intensiva
❑reinfezione
❑immunocompromissione  

Campionamento casuale e 
stratificato per Regione/PA in 
un giorno concordato del 
mese 

Campionamento effettuato sui 
nuovi casi identificati nel 
giorno concordato

Sorveglianza genomica  e sequenziamento di SARS-CoV-2



Sorveglianza genomica  e sequenziamento di SARS-CoV-2

16 185 920  sequenze di SARS CoV-2

Piemonte: 6.806 sequenze al 30/09/2023

I-Co-Gen (ISS, dal 2021): 209.236 sequenze



Dal 2002 laboratorio di Biologia Molecolare
❑Circa  70.000 test/anno escluso SARS CoV-2
❑Sequenziamento full-pop/bulk per HIV dal 2002, dal 
2008 anche virus influenzali ed epatitici

NGS
Dal 2021

S.C. Microbiologia e Virologia, Ospedale Amedeo di Savoia – ASL Città di Torino

SARS CoV-2

HIV
HCV
Flu A & B
Mpox
Circa 1500 pazienti/anno

Farmacoresistenza
Analisi di CLUSTER



Resistenze di SARS-CoV-2 ad anticorpi e antivirali
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580 pazienti 

S.C. Microbiologia e Virologia, Ospedale Amedeo di Savoia – ASL Città di Torino



Amedeo di Savoia
NGS da Aprile 2021 (prima Sanger)

Rete Piemonte-Valle d’Aosta HIV-Net

HIV-NGS: Sensibilità: 
HIV RNA 500 copie/ml



NOTA:
Il test  per la farmacoresistenza di HIV viene eseguito sulle nuove diagnosi in pazienti naive e in quelli in 
fallimento virologico che corrispondono a circa il 15-20% dei pazienti in HAART.

Nel triennio 2019 - 2021, sono state segnalate in Piemonte 365 nuove diagnosi di infezione da HIV, nel 2021 
i casi sono stati 137 pari a un tasso di incidenza di 3,2 casi ogni 100.000 abitanti  (fonte: SEREMI)

Prevalenza della diffusione delle 
resistenze di HIV

Rete Piemonte-Valle d’Aosta HIV-Net



ARCHIVED DRUG-RESISTANT MUTATIONS

HIV proviral DNA: 1–3 copie/10 000 
CD4+ nei pazienti soppressi 

half-life 25 anni

Direzioni di lavoro: reservoirs di HIV

Icona, 2023:
Il 93% pazienti con 
infezione da HIV è 
virologicamente 
soppresso

N.32 patients.  150 day-monitoring
Ghisetti & Allice personal data, 2023

HIV-RNA plasma negative patients 
switching to CAB/RPV

HIV DNA decay



ARCHIVED DRUG-RESISTANT MUTATIONS

HIV proviral DNA: 1–3 copie/10 000 
CD4+ nei pazienti soppressi 

half-life 25 anni

Direzioni di lavoro: reservoirs di HIV

Icona, 2023:
Il 93% pazienti con 
infezione da HIV è 
virologicamente 
soppresso

OFID, 2023 Curanovic et al.

Resistance to ARVs detected in 
HIV-1 DNA across test pairs from 
65 patients with pan-sensitive 
plasma 

NGS



Global sharing Net-works: HIV e virus epatitici

Multidisciplinarietà, partecipazione, condivisione esiti e 
linee di lavoro, programmi di verifica di qualità



Net-work di qualità per NGS nella virologia



Net-work di qualità per NGS nella virologia
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