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A partire dal 2022 (bGr n.35-6381 del 28/12/2022; DD A1400A del 3 febbraio 2023)
- Definizione aree di competenza

- Definizione aree di sviluppo NGS in microbiologia
 Virus, varianti e resistenza agli antivirali
« Resistenza antimicrobica, Microbiota e Tubercolosi

- Identificazione piattaforme NGS di riferimento

- Definizione livelli di produttivita e incrementi annui
« Circa 10 000 pazienti a fine 2024
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Ares O Laboratorio NGS DI Tipo di AREA DIAGNOSTICA DI SVILUPPO
rea Umogenea RIFERIMENTO piattaforma NGS

TRAPIANTO MICROBIOTA FECALE,
Micro&Viro ASO CDSS Microbiologia RESISTENZA ANTIMICROBICA,

Torino e Torino Ovest FARMACORESISTENZA VIRALE

Micro&Viro ASL Citta di . . . FARMACORESISTENZA VIRALE, VIRUS
. Microbiologia
Torino EMERGEMNTI, TUBERCOLOSI
pi te Sud-Est Micro&Viro ASO C lab TRAPIANTO MICROBIOTA FECALE,
g ore-la
Iemante sud-Es ALESSANDRIA RESISTENZA ANTIMICROBICA
Piemonte Sud-Ovest Micro&Viro ASO CUNEO Core-lab TUBERCOLOSI
Micro&Viro ASO FARMACORESISTENZA VIRALE, VIRUS
Nord-Est Core-lab
MOVARA EMERGEMTI
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Amedeo di Savoia “~..

RESPIVIRNET

N. 16 Lab SSR COVID IRCCS Candiolo: Centro Unico Regionale

sequenziamento SARS CoV-2: 6806
sequenze depositate in I.Co.Gen
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Sorveglianza genomica e sequenziamento di SARS-CoV-2
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Sequenziamento a

Quick survey flusso continuo ISTITUTO DI CANDIOLO-IRCCS

\

Campionamento casuale e
stratificato per Regione/PA in
un giorno concordato del
mese

Campionamento su pazienti con
manifestazioni cliniche gravi:

aricoveri in terapia intensiva
areinfezione

Campionamento effettuato sui - .
Qimmunocompromissione

nuovi casi identificati nel
giorno concordato
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Sorveglianza genomica e sequenziamento di SARS-CoV-2

-8 REGIONE
Periodo N. sequenze Variante Varianti . . P *MONTE

analizzate prevalente minoritarie
Alpha Delta
Anno 2021 3675 B.1.1.7 (80%) |B.1.617.2 (12%)
Omicron
Omicron BA.2 (29%)
Anno 2022 2568 BA.1 (44%) Omicron
BA.5 (20%)
Ricombinanti o
Anno 2023 292 (54%) XBB.1(39%)
, RERIOR,
GISAID R Xy
P:*Jf Jt &

16 185 920 sequenze di SARS CoV-2 I-Co-Gen (ISS, dal 2021): 209.236 sequenze
Piemonte: 6.806 sequenze al 30/09/2023
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Azienda Sanitaria Locale "Citta di Torino"
é Regione Piemonte " REGIONE
| | B B PIEMONTE

Dal 2002 laboratorio di Biologia Molecolare

dCirca 70.000 test/anno escluso SARS CoV-2
dSequenziamento full-pop/bulk per HIV dal 2002, dal
2008 anche virus influenzali ed epatitici

SARS CoV-2 \

H IV | Farmacoresistenza ‘

J\J GS T HCV Analisi di CLUSTER |
Dal 2021 FluA &B
MpoXx

Circa 1500 pazienti/anno

HESPIVIRNET

SOMIGLANTA INTEGRATA [ valyrs RESPRA] ¢-Pl

RespiVirNet - Sorveglianza integrata dei virus respiratori
Istituto Superiore di Sanita
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Resistenze di SARS-CoV-2 ad anticorpi e antivirali
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Stanford University
CORONAVIRUS ANTIVIRAL & RESISTANCE DATABASE HOME VARIANTS RESISTANCE ANALYSIS PROGRAM CITATION
S O R G E N T E A Stonford HIVDE team website. Last updated on 9/7/2022, 8:18:38 PM.

SORveglianza GENomica in PiemonTE e eone - X
[ Susceptibility summaries
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Search database = Suggest new study < report error ast updated on Sep 7,2022, 9:46 PM
580 pazienti
Table 1 . . . . . -
i _ _ Table 1: Virus variants and spike mutations vs monoclonal antibodies
Virus variants and spike mutations vs
monoclonal antibodies TN
| </|
Table 2 " Fold reduced neutralizing susceptibility to monoclonal antibodies under Emergency Use
Convalescent plasma and variant cross Authorization (EUA)
neutralization titer Copy toclipboard -
Table 3 TestEImAb BAM ETE BAM/ETE CAS IMD CAS/IMD ciL TIX CILTIX soT BEB ADI
Vaccinee plasma and variant Aloh | i | ; 06 09 06 15 09 5 o ;
neutralization titer pha 22 19 39 3 B3 S4a 613 D43 S12 25 g 38
Beta 0637 1.61a 1143 5845 243 1008 17 28g
Figure 1
Distribution of absolute neutralizing Gamma 404, 0.4z 1g 0.5 3Tn 039 129 15 225
titers of 2 dose, no history of infection
vaccinee plasma (VP) associated with Defa 19 073 2 1512 2512 13 T3 1323 n 1.5¢ -




Rete Piemonte-Valle d’'Aosta HIV-Net
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Amedeo di Savoia
NGS da Aprile 2021 (prima Sanger)

Numero di Test NGS FARMACORESISTENZA HIV

per area ——
geografica Anno 2021 Anno 2022 | Anno 2023 (ottobre)
AL 36 58 44
AT 28 27 13
Bl 2 1] 1
CN 38 28 29
NO 4 1] 1
VC (1] 1] 4
TO-CDSS E] 7 7
TO CDT 357 300 319
VDA 20 26 26
TOTALE 494 446 444

HIV-NGS: Sensibilita:
HIV RNA 500 copie/ml
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Prevalenza della diffusione delle
resistenze di HIV

Anni e Pl/Resistenza MNN/Resistenza N/Resistenza I/Resistenza
M. % M. %% M. % M. %
2021 494 12 2.4 Fi= 16.0 30 7.3 17 3.4
2022 446 10 2.2 20 11.2 33 7.4 13 2.9
2023 {OTTOBRE) 444 15 3.4 a0 18.0 49 11.0 16 3.0
NOTA:

Il test per la farmacoresistenza di HIV viene eseguito sulle nuove diagnosi in pazienti naive e in quelli in
fallimento virologico che corrispondono a circa il 15-20% dei pazienti in HAART.

Nel triennio 2019 - 2021, sono state segnalate in Piemonte 365 nuove diagnosi di infezione da HIV, nel 2021
i casi sono stati 137 pari a un tasso di incidenza di 3,2 casi ogni 100.000 abitanti (fonte: SEREMI)
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Direzioni di lavoro: reservoirs di HIV

Icona, 2023: ARCHIVED DRUG-RESISTANT MUTATIONS
Il 93% pazienti con
1 9370 P 0 HIV proviral DNA: 1-3 copie/10 000
infezione da HIV e . L .
iroloqi v 9 CD4+ nei pazienti soppressi
virologicamente HIY S half-life =225 anni
soppresso - i B~
N HIV-RNA plasma negative patients
CD4 receptor ¢ ® g switching to CAB/RPV
and coreceptor — i\ 1 S on )
Double stranded DNA ) S
* g HIV DNA decay|
- Viral RNA : N\
' lReverse % - \
transcription 3
DNA
h 50
" t0 tl
cell DNA N.32 patients. = 150 day-monitoring
— 1 Ghisetti & Allice personal data, 2023
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Global sharing Net-works: HIV e virus epatit
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Multidisciplinarieta, partecipazione, condivisione esiti e
linee di lavoro, programmi di verifica di qualita =

Diarca

Antiviral Response Cohort Analysis
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Fondazione Icona

www.fondazioneicona.org

% curesist network
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Net-work di qualita per NGS nella virologia

cDNA .
Qc synthesis Qc Library ac

7\ checkpoint (RNAonly) [} checkpoint preparation checkpoint

Nucleic Fragmentation
acid M andsize
extraction selection

TR

Pre-processing
read trimming,
filtering

Qc
checkpoint

Qc
checkpoint

Assembly Analysis

FIG 1 NGS workflow with QC checkpeints in the wet laboratory {A) and dry laboratory (B).

AMERICAN
SOCIETY FOR
MICROBIOLOGY
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EVD-LabNet
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Report Programme j
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Catalogue Code: Ref Codea: Challenge: Analysis Type: Dataset: Participant:
QAVD24131 HIVDR22 s Sequencing 587420 ITO23
v.v.vav.e.v.v.v.v '.v.v.v.v.
P S Y Y Y P Q'O FOLN '0 A0 IO OGN G () A0 :tt @ ROBERT KOCH lNST\TUT m FOI DTU RefBio
‘ @ N;n&\[lmv\ te for Public Health ’ z
DS Mins ;m of Heuh, nwym dSpart - . e
53 E »C 8 Certificate I
b CERTIFICATE OF PARTICIPATION CHARITE =&
s awarded to R —— g UNSGM Dry-lab EQAE 3, 2023
2 AMEDEO DI SAVOIA HOSPITAL o Mpox virus
(3 LABORATORY OF MICROBIOLOGY AND VIROLOGY, TURIN, ITALY 30,
R « Dry-lab external quality assurance exercises for the detection and
hMERICAN to attest completion of ERLI-Net & EVD-LabNet = characterization of viral pathogens as biological weapons with NGS DNA
$=) =3 Sequencing to further strengthen the bio-analytical reference laboratories in
=l SOCIETY FOR £ EXTERNAL QUALITY ASSESSMENT SCHEME FOR <4 the UNSGM
=2 . )
MICROBIOLOGY MOLECULAR DIAGNOSTICS OF SARS-COV-2 VARIANTS, SEPTEMBER 2021 - We herewith cerifythat the
Fe2 . Covering the following: 5 Amedeo di Savola Hospital - ASL Citta di Torino, Italy
.g o Accurate detection of SARS-CoV-2 in 12 coded and inactivated samples g. e
& : Organised by: Performed under ECDC/2017/002 specific contract 3 by: o= Partner code: 68
' European Centre for Disease Prevention and Control National Institute for Public Health and the Environment — PO participated in the exercise
s Mike Catchpole, Chief Scientist The Netherlands (RIVM) g’
Chantal Reusken, f:oorcinamr EQf and EVD-LabNet 3 D Score: 24/29 (82.8 %)
m W ’ Performed tasks
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